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Los productos de PCR fueron purificados y cuantificados para su secuenciacién por lo que una vez obtenidas las
secuencias, éstas fueron comparadas con las bases de datos del NCBI (3) por medio del desarrollo de una
plataforma biocomputacional que valida y analiza de forma automatica cada una de las secuencias extraidas del
ADN, asi posteriormente es producido un conjunto de productos documentales que corroboran la identificacion de
los microorganismos que son antagonistas al patégeno Fusarium Vverticillioides. Adicionalmente los
microorganismos que no producen un efecto de biocontrol son identificados y reportados. En la Figura 3 se
muestra el diagrama de procesos de la plataforma bioinforméatica desarrollada.

El uso de agroguimicos ha permitido obtener incrementos
substanciales en la produccién; no obstante, sus efectos adversos
impactan significativamente la sostenibilidad de la agricultura. En los
Ultimos afios, sin embargo, se ha buscado el establecimiento de
alternativas biol6gicas de manejo de plagas y enfermedades. Una
etapa muy importante en este proceso es el desarrollo de
metodologias que nos permitan la identificacién de una manera rapida
y segura de agentes de biocontrol. Por lo tanto, en este trabajo se
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plantea la utilizacién y desarrollo de una plataforma biocomputacional
automatica que soporte la blsqueda e identificacion de Placa Pozo Adquisicién Curado y
microorganismos en un banco de germoplasma de 10,000 i-ési i-Esimo de la secuencia del = depuracién de la
microorganismos aislados de rizosfera de maiz. Asi, esta tecnologia foesime “pozo” secuencia
bioinformatica tiene el objetivo de soportar la identificacién de agentes
de biocontrol contra el fitopatégeno Fusarium verticillioides causante
de la enfermedad de la pudricién del tallo en maiz. En el afio 2005,
Bueno-lbarra et al. propusieron y desarrollaron una plataforma Integracion
biocomputacional que solucionaba la problemética de adquisicion, d < i Andlisis
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procesamiento e identificacion de particulas biogénicas por medio de B B mixima homologia =— ¢n la base de datos
técnicas optico-mateméticas y computacionales (1), actualmente se identificados “Genbank”
extienden estas técnicas para desarrollar sistemas automaticos de NCBI

procesamiento en el area de biologia molecular y de bioinforméatica Genbank
para soportar multidisciplinariamente las actividades de investigacion
que ayuden a los agricultores del Estado de Sinaloa a producir Fin

cosechas de maiz libres de patégenos.

Reporte de Microorganismos

Figura 3.Diagrama principal del proceso de andlisis y procesamiento de secuencias genéticas
para la identificacién de microorganismos para biocontrol.

Resultados y,Discusion

Figura 1. Infecciéon causada en la produccién de maiz por el
fitopatégeno Fusarium verticilloides.

Metodologia

Se desarroll6 el protocolo molecular para la obtencion
de los datos de las secuencias en placas con un
formato de 96 pozos procediendo al andlisis
automatizado mediante la plataforma bioinformética
desarrollada. Se corrieron cada una de las placas
generadas y se obtuvo la identificacién de los 10,000
microorganismos aislados del banco de germoplasma.
El banco fue construido favoreciendo grupos de
microorganismos pertenecientes a los géneros
Bacillus y Pseudomonas los cuales fueron
identificados como miembros principales de esta

El andlisis de las secuencias reportadas indica que el
grupo de microorganismos mas diverso y mas
representado en el banco de germoplasma analizado
mediante la utilizacién de la plataforma desarrollada
fue el del género Bacillus. El andlisis automatico
realizado por medio de técnicas biocomputacionales,
bioinformaticas y protocolos moleculares ha permitido
acelerar la identificacién de esta coleccion masiva de
microorganismos lo cual sin duda contribuird a la
formulacién de alternativas biolégicas de control de
manera mas rapida y eficiente.
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